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FUNDAMENTACION

La Antropologia Genética es una rama de la Antropologia Biolégica que emplea marcadores
genéticos para estudiar el origen y la evolucion de la diversidad biolégica de nuestra especie.
También suelen emplearse para referirse a ella otros términos como Antropogenética o
Antropologia Molecular. Se considera que la misma debe ubicarse en un campo disciplinar en
donde confluyen las Ciencias Sociales y Biolégicas, al ser la evolucién y la adaptacion humana un
producto de la interaccion biologia-cultura. Su estudio no puede reducirse a un enfoque
biologizante, dada la enorme complejidad de la conducta y organizaciones sociales humanas.

La accion de mecanismos microevolutivos como la seleccion natural, la deriva genética, el flujo
génico, la mutacion y la eleccion reproductiva preferencial (mediatizada por relaciones de
parentesco, estructuracion social, etc), ha originado la diversidad de grupos humanos. La disciplina
se ha enfocado en las minoritarias partes del genoma que varian a nivel poblacional y que nos
permiten estudiar la diversificacion humana a escala espacial y temporal.

La antropogenética ha experimentado un gran crecimiento a partir del desarrollo reciente de las
técnicas moleculares y de programas de analisis. El gran impacto que ha tenido puede
evidenciarse, a titulo de ejemplo, en que se ha podido determinar la existencia de “genes
neandertales” en poblaciones humanas actuales, algo impensado unos pocos afios atras. La
disciplina aborda temas tan diversos como el origen de los humanos modernos, el poblamiento
nativo americano, el proceso de mestizaje en poblaciones cosmopolitas y/o la relacion entre el
conocimiento actual de la diversidad biolégica humana y las concepciones raciales. El estudio de la
variacion genética es una herramienta para reconstruir la historia evolutiva, que también contribuye
a la llamada medicina translacional con el mapeo de variantes de susceptibilidad a enfermedad y
con otras de interés farmacogenémico.



PROPOSITOS Y OBJETIVOS DEL SEMINARIO

El objetivo principal de este seminario es profundizar en el estudio de las herramientas y métodos
empleados en el estudio de la variacion y evoluciéon de los humanos. En el presente programa se
pretende que los estudiantes de Antropologia perciban la diversidad bioldgica de la especie
humana y analicen las causas que la determinan, se interioricen en el conocimiento de métodos y
técnicas para el estudio del origen de la variabilidad biolégica humana, incorporen el marco tedérico
de la genética de poblaciones y el papel de los mecanismos microevolutivos, con especial énfasis
en nuestra especie.

Se privilegiara el trabajo con probleméticas locales, con investigaciones enmarcadas en grupos
estudios nacionales, pues se propone adquirir y profundizar conceptos y herramientas
metodologicas mediante la discusion de casos de estudio en diferentes areas de la Argentina. En el
caso de que se analicen temas globales (como poblamiento nativo americano o racismo), se
presentara una perspectiva desde el Cono Sur.

El seminario se estructura en cinco unidades: 2 teéricas, una de introduccién a la disciplina y otra
de presentacion de los ejes conceptuales, una metodoldgica y dos de aplicaciéon, una en
poblaciones modernas y otra en poblaciones del pasado. Se recomienda que los alumnos hayan
cursado previamente la materia Antropologia Biolégica y Paleoantropologia.

Los objetivos especificos consisten en que los alumnos puedan:

Comprender los principios del andlisis antropogenético y presentar sus diversas
aplicaciones en antropologia biologica, arqueogenética y biomedicina.

Proveer una introduccion para la interpretacion de datos genéticos en investigaciones
antropobiolégicas.

Acercar nociones practicas del trabajo en laboratorio y el uso de los programas de calculo
correspondientes.

UNIDADES TEMATICAS

UNIDAD 1. Introduccién a la Antropogenética.

La Antropologia Genética. Relaciones e Integracion con la Antropologia Biolégica. Historia de la
disciplina y tendencias actuales. Bases del surgimiento de la variabilidad en humanos: la evolucion,
conceptos y teorias. La sintesis moderna de la evolucion. El neutralismo. El equilibrio puntuado.
Epigenética. Evolucion y desarrollo (Evo-Devo). Especiacién y diversidad. Micro y Macroevolucion.
Gradualistas y puntualistas.

UNIDAD 2. La variabilidad biolégica humana

Bases genéticas. ADN. Conceptos y niveles de variabilidad. Variacion intraespecifica e
interespecifica. Genética de poblaciones. Marcadores genéticos biparentales y uniparentales.
Estructura genética de las poblaciones. Poblacion y acervo génico. El aporte de la genética
molecular. Mecanismos evolutivos deterministicos y estocasticos: mutacion, seleccion natural, flujo
génico, deriva genética y endogamia. Aplicaciones en nuestra especie. Genética, historia y
migraciones. Aporte de los linajes maternos y paternos a la comprensioén de la filogenia humana.

UNIDAD 3. Aspectos metodoldgicos.

Métodos de analisis de variabilidad en poblaciones. El origen de la variabilidad hereditaria.
Mutacion. Variabilidad a nivel intra e interpoblacional. Medicién de la variabilidad. Técnicas de
deteccion a nivel proteico y molecular (grupos sanguineos, Inmunoglobulinas, ADN mitocondrial y
nuclear, AIMs, STRs, etc). Evolucién cromosémica y molecular. La variabilidad genética y linajes.
Relojes moleculares. Evoluciéon de los genomas.



UNIDAD 4. Aplicaciones en poblaciones actuales.

Analisis de la estructura y mestizaje en las poblaciones humanas. Métodos estadisticos aplicados a
los datos relevados. El proceso de mestizaje en América en general en nuestro pais en particular.
Aportes nativos y subsaharianos al acervo génico poblacional.

Estudios genéticos, ancestralidad y construccién de identidades. Impacto y repercusiones de los
analisis genéticos de ancestria. Experiencias en Argentina y en la regién. Relaciones entre
historias sociales y trayectorias personales.

Los conceptos de raza y poblacién en humanos. Clasificaciones raciales. Racismo. El “mito” del
crisol de razas.

UNIDAD 5. Aplicaciones en poblaciones del pasado.

Paleogenética. La evidencia fosil, genética y los modelos ecoldgicos, conductuales y sociales que
apoyan las diferentes hipotesis. Diversidad genética, distancias biolégicas y analisis filogenéticos.
Aplicaciones de la genética en el estudio de poblaciones prehispanicas. Alcances de los analisis de
ADN antiguo en el estudio del estilo de vida, los procesos migratorios y las interacciones entre
poblaciones prehispanicas. Ejemplificacién con tres problematicas: 1) procedencia de los
habitantes de un sitio, 2) relaciones de parentesco entre individuos enterrados en un mismo
recinto, y 3) variabilidad y diferenciacién genética interpoblacional. Interaccién con otros campos
disciplinares, como bioarqueologia y analisis dietario (estudio de isétopos estables)
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ACTIVIDADES PLANIFICADAS

Exposiciones tedrico-practicas con apoyatura visual.

Uso de programas estadisticos para la resolucién de problemas.

Visita al laboratorio de Antropologia Biolégica de nuestro equipo, para observar como es el
procesamiento de muestras y el funcionamiento de equipos.

FORMAS DE EVALUACION A UTILIZAR

A Una exposicion oral con apoyatura visual, sobre aspectos teéricos y casos de aplicacion en
poblaciones modernas y antiguas, seleccionando bibliografia de la cursada
A Monografia individual al finalizar el seminario

CRITERIOS PARA LA EVALUACION

La asistencia de los alumnos debe ser del 80%. Los estudiantes deben presentar un trabajo
monografico final. La calificacion final resultara del promedio de la nota de regularizacion del
seminario y de la nota de la monografia. Para su aprobacion, dicha nota promedio no debe ser
inferior a 4 (cuatro)
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